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Budapesti CORVINUS Egyetem
HALASZ JULIA, GENETIKA ES NOVENYNEMESITES TANSZEK

Dolgozatomban a kajszi (Prunus armeniaca L.) termékenyiilési viszonyait iranyitdo S-lokusz atfogd
molekularis szintli vizsgalatat végeztem el. Eredményeim az alabbiakban foglalhatok dssze:

Nem egyensulyi izoelektromos fokuszalasi protokollokat adaptaltunk és 10j protokollokat (NEpHGE I-I11)
dolgoztunk ki, melyekkel 12 kajszifajta teljes és 11 fajta részleges S-genotipusat tudtuk meghatarozni.
Meghataroztuk 16 kiilonb6z6 S-allél altal kodolt ribonukledz (S-RN-4z) enzim izoelektromos pontjat.

Kimutattuk, hogy a cseresznye konzervativ régiokra tervezett, az 1. intronrégiot amplifikalo PCR-
primerekkel 16 allél koziil 10, a 2. intronrégiot amplifikalokkal 11 allél kimutatasara van lehetdség. Ez a kozel 70
%-os hatékonysag jol tiikrozi, hogy a Prunoideae alcsalad fajainak S-RN-azt kodolé DNS-szekvenciai
nagymértékben konzervativak. Egy, 22 Prunus faj S-RN-dz szekvencidja alapjan tervezett degeneralt
primerparral a kilenc, NEpHGE és cseresznyeprimerek alapjan azonositott allélon (Sg—S,¢) kiviil tovabbi 4 1j allél
(S17-Sy0) azonositasa valt lehetdvé tizennégy orszagbdl, 4 oOkofoldrajzi csoportbol szarmazd 74 kajszi
genotipusban. A 13 korabban nem ismert S- ribonukleaz gén jellemz6 intronméreteit meghataroztuk. A vizsgalt
fajtdkban az Sg-allél 19, az S,-allél 12, az S;-allél 4, az Se-allél 4, az Sy3-allél 3, az S¢-, Syi- és Syp-allélok 2-2, az
Sio- és Si4.p0-allélok egy-egy fajtaban fordultak eld.

Els6ként alkalmaztuk kajszi S-genotipusok meghatarozasara az 1. intronrégiot amplifikald, fluoreszcens
primerekkel kapott fragmentumok automata szekvenatorral végzett pontos méretmeghatarozasat. Hét S-RN-az
allél (Sc; Ss; So; Si1; Si3; Sis; Si6) cDNS-Et, tovabba hat allél (Sc; Sg; So; Si1; Si3; Spo) €lsé intronrégidjat, illetve
meghataroztuk. A szekvencidkat benytjtottuk az NCBI nemzetkozi adatbazisba. Mas Prunus S-RN-az,
Maloideae S-RN-az, Gin. nem S-specifikus RN-4z és egy gomba T2-tipusit RN-az szekvencidk hasznalataval
filogenetikai analizist végeztiink, mely tovabb igazolta a Prunoideae és Maloideae alcsaladok S-RN-azainak

Meghataroztuk 51 gazdaségilag jelentOs fajta és értékes nemesitési alapanyagként hasznalt hibrid, ezen
beliil a Magyarkajszi (ScSg) és Orias fajtacsoportok (SgSo) teljes S-genotipusat. Molekularis és termékenyiilési
vizsgalatokkal tisztaztuk 21 ismeretlen vagy vitatott termékenyiilési fenotipusii fajta Ontermékenyiilési
képességét, tovabba 19 fajta teljes és 2 fajta részleges S-allél-Osszetételét.

Vizsgalataink eredményeit a szakirodalmi adatokkal Osszesitve elkészitettilk a kajszifajtak kolcsonds
termékenyiilési viszonyait szemléltetd tablazatot, mely 67 fajtat sorol 3 inter-inkompatibilitasi csoportba illetve
az univerzalis pollenadok csoportjaba. Munkank jelent6s eredménye, hogy az elsé inkompatibilitasi csoportot két
fajtaval bovitettiik, tovabba a régebbrol ismert két inkompatibilitasi csoport mellett meghataroztunk egy uj (I11.)
inkompatibilitasi csoportot, mely két fajtabol all. Ez a fajtatablazat genetikai informacidos adatbazisaként
kozvetlen segitséget adhat onmedd6 fajtakbol 1étesitendd iiltetvények tervezéséhez és a keresztezéses nemesités
sziillévonalainak kivalasztasahoz.

Iranyitott tesztkeresztezést kovetd gyiimoleskotddési és pollentdmlé-novekedési vizsgalatokkal és
molekularis modszerekkel kétséget kizardan igazoltuk, hogy a kajszifajtak Ontermékenyiilését a
pollenkomponensgénben bekdvetkezett inszercios mutacié okozza. A vilagon elsdként izolaltuk és jellemeztiik az
ontermékenyiilésért felelds allél (SFBg) nem mutans, funkcioképes valtozatat magyar fajtakbol.

A kajszi pollenkomponensgénjét amplifikalé konszenzus primereket terveztiink (AprSFB-F1/R), melyek
konnyen és gyorsan alkalmazhatd, ugyanakkor megbizhatd rutineljarast kindlnak a nemesiték szdmara az
ontermékenyiilé hibridek korai szelekcidojara. Raadasul a primerek a homo- és heterozidta genotipusok
kimutatasat is lehetové teszik. Az altalunk tervezett primerek hasznalhatosagat 35 fajta S-genotipus-vizsgalataval
tamasztottuk ala, melyek koziil 32 fajta pontos genotipusanak meghatarozasa csak e primerekkel volt lehetséges.

Szamos, kiilonb6zo eredetii kajszifajta vizsgalata révén azt a hipotézist fogalmaztuk meg, hogy a faj
azsiai régiod kornyékén kovetkezhetett be.

Vizsgalataink kimutattdk, hogy FEurazsidban nyugatrol keleti iranyban haladva egyre novekvd
alléldiverzitas tapasztalhato, mely legnagyobb értékét a kozép-azsiai térségben, illetve Kinaban, a kajszi
géncentrumaban éri el. Kimutathatd volt tovabba, hogy a kézép-azsiai génforrasbol meritd nemesitési programok
(pl. Magyarorszag, USA) segithetnek a korlatozott variabilitdsti europai kajszifajtakor valtozékonysaganak
novelésében. Az onmeddd genotipusok megjelenésére azonban szamitani kell, igy dolgozatom eredményei és a
kidolgozott technikék a jovoben egyre fontosabba valhatnak a termesztok és nemesitok szamara.
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